
.Computerchemisches Screening …
… wird von M. van der Stelt et al. in der Zuschrift auf S. 12303 ff. mit aktivit�tsbasierter
Proteinprofilierung kombiniert und auf das komplexe Proteom des Gehirns ange-
wendet. Die Erzeugung des Pharmakophormodells und der aktivit�tsbasierten Sonde
geht dabei von einem gemeinsamen Startpunkt aus. Auf diese Weise wurde eine neue
Klasse von Diacylglycerollipase-a-Inhibitoren mit hoher Selektivit�t im Proteom des
Gehirns entdeckt.
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